Biomolekulen espektroskopia
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Elektronikoak

hcRyz? n = zenbaki kuantiko nagusia
n = nZ -4 Ry = H atomoaren erradioa
z = zenbaki atomikoa
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{IB: fase zurruneko laurdanoaren igorpeneko A max
IR: likido ordenatuko edo fluidoko igorpeneko Amax
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ks = transferentziaren vkte
k; = beste prozesu bidezko erlaxazio prozesuen v kte
n = medioaren errefrazio indizea (1,2 — 1,4)

Q4 = emailearen errendimendu kuantikoa hartzailerik gabe
K? = dipolo — dipolo elkarrekintzaren orientazio faktorea
J = gainezarketa espektralaren integral normalizatua
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Polarizazioa eta anisotropia
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T = bizi denbora
9 = korrelazio errotazionalaren denbora
D = difusio errotazionalaren koef
1y = disoluzio kristalino baten anisotropia
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Denboran ebatzitako espektroskopia
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Dikroismo zirkularra
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_ 0 _, )¢ = laginaren kontzentrazioa
10ncl 0 = eliptizitatea
l = pasu optikoa
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y = konstante magnetogirikoa
Y=p7) K= momentu magnetikoa
P = momentu angeluarra
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NMR

UM - iku S8a ia Type of Proton Approximate & Type of Proton Approximate &
Kromoforoa A (nm) € Kitzikapena alkane (—CH,) 02 Se=cZ 17
c=c 171 15000 m— T+ alkane (—CH,—) 13 e
C=C 180 10000 T —> ¥ alkane (1) 14 =Y L
C=0  290/180 15/10000 n —m*/n* —>m Ph—CH; 23
N=0 | 275/200 | 17/5000 n— m*/n—n* (”) R—CHO 9-10
C/X=Br/X=1 205/255 200/360 n — o*/n — o* —C—CH, 21 p— 6.5
Trp | 278 5500 B 23 R—OH variable, about 2-5
Tyr 27 Lol R—CH;—X A4 Ar—OH variable, about 4-7
Cys |- 125 el i R—NH, variable, about 1.5-4
Phe = 258 S e :
A 261 H
G 273
U 258
T 264
C 265
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ahelizea Porria Desegituratua Bbirak Poli - prolina

helizeak

Banda intentsoak Aurrekoakbainointentsitategutxiagoko

banda aldakorrak

Banda positibo oso Banda positiboa 195nm — tan Banda positiboa Banda positiboa

intentsoa 190nm - tan 205nm —tan 210-230nm —tan.
Banda negatiboak 208 Banda negatiboa 217nm —tan, Banda negatiboa Banda negatiboak Banda negatiboa
eta 222nm - tan aldakorra 200nm - tan 220 -2030nm — 190nm - tan

tan (ahula) eta 180

—190nm —tan

(intentsoa)

Espektroskopiabibrazionala

Proteinak
Konformazioa Amida | Amida Il (cm) Amida Ill (cm™)
H>0 (cm?) D,0 (cm?)
ahelizea 1648 — 1655 1648 — 1655 1540 - 1550 1330- 1295
Porriantiparaleloa 1630-1636 edo 1690 - 1693 1628 — 1638 edo 1672 - 1678 1520 - 1525 1250- 1220

Porriparaleloa 1630 edo 1645 1632 edo 1648

Desegituratuta 1646 - 1660 1643
Agregatuak 1618 — 1682
Begiztak 1660 - 1700

Maiztasuna (cm'l) Bibrazio mota

3490 edo 3280 TentsioaH-O-H
3380 Tentsioa H— O(D)
2540 edo 2450 TentsioaD-0-D
2500 Tentsioa D - OH
2125 H,0

1645 FlexioaH—0O-H
1555 D,0

1455 FlexioaH-0O-D
1215 FlexioaD-O-D



Lipidoak

Maiztasuna (cm)
3012
2956
2920
2873
2851
1473
1468
1472
1460
1378
1385
1343
720
730
718

Bibrazio mota

Tentsioa C—H
Tentsioasimetrikoa CHs
Tentsioantisimetrikoa CHs
Tentsiosimetrikoa CH3
Tentsiosimetrikoa CH;

Flexio CH, guraizean

Flexio CH, guraizean (hexagonala)
Flexio CH, guraizean (ortorrombikoa)
Flexioasimetrikoa CH3
Flexiosimetrikoa CH3
Flexiosimetrikoaisopropiloan
Tortsioflexioa CH; (wagging)
Flexiokulunka CH; (rocking)
Flexiokulunka CH; ortorrombikoa
Flexiokulunka CH, triklinikoa

Azidonukleikoak

Maiztasuna (cm?)
2960 — 2850
1705 - 1690
1660 — 1655
1610

1578

1244

1230

1218

1160 -1120
1089

1084

1060 - 1050
1038

1015

996

970 - 916

Taldea

CH; tortsioa

RNA C = O tortsioa

DNA C = O tortsioa, N — H tolesketa
C = Cimidazoltortsioa

C = N imidazoltortsioa

RNA fosfato tortsioasimetrikoa
DNA fosfato tortsioasimetrikoa
RNA C - H tolesketa

RNA ribosa C — O tortsioa

DNA fosfato tortsiosimetrikoa

RNA fosfato tortsiosimetrikoa
Erribosa C— O tortsioa

RNA erribosa C — O tortsioa

DNA erribosa C — O tortsioa

RNA urazilotortsioa

DNA erribosa — fosfato mugimendua



