4. GAIA: DATU-ITURRIAK ANTROPOGENETIKAN
NCBI:
Datu base oso handia da, munduko datu baserik handiena, hain zuzen ere.
· GenBank  sekuentzien datu basea da.
· Entrez sistema tresna bat da informazioa bilatzeko, honen azpidatubaseetan bilatzen da.
· NCBI datu base askoren batuketa da.
· Erabilgarrienak  PubMed, OMIM (gaixotasun genetikoen datu basea)
· Azpi datu-baseak:
· dbSNP: SNP jakin bat bilatzeko
· Nucleotide: sekuentzien bilaketarako
· dbGaP: genotipoak eta fenotipoak bilatzeko.
· BLAST da tresnarik garrantzitsuena
· Primer-BLAST: anplifikatu nahi den DNArentzako erabili behar den haslea zein den esango digu.
HapMap
Proiektu bat bezala hasi zen, proiektu horretatik datu-base bat agertu zen. Gure genoma sekuentziatu zen eta ondoren aldakortasuna aztertu nahi izan zen, horretarako SNPak identifikatuz indibiduo desberdinetan. Horretarako sortu zen proiektu hau. SNPen arteko lotura desoreka aztertzeko (linkage desequilibirum), ikusteko ea SNP desberdinak lotuta dauden blokeka, hau da, haplotipoak sortzen dituzten, horrela lotuz SNPak gaixotasun desberdinetarako. Hasi zirenean oso indibiduo gutxirekin hasi ziren, 269 indibiduo 4 populazio desberdinetakoak, populazio hauek CEU populazioa (Utah-ko mormoiak, Europar jatorria dutenak, europar bezala), JPT (japoniarrak), CHN (Txinatarrak) eta YRI (Afrikarrak).
1000 GENOMES
Datu-base honen helburua gizakien 1000 genoma sekuentziatzea da, aldakortasuna aztertzeko. Datu base honetan indibiduoa bere kodearekin agertzen da eta honen SNP, aldakortasuna, genotipa agertzen da. Giza aldakortasunaren genetikan emandako hurrengo pausua izan zen, indibiduo baten aldakortasuna aztertzea.
Datu-base hauen arazoa, populazio jakin batzuen informazioa dagoela soilik da, agian guk aztertu nahi dugun populazioen informaziorik ez dagoela, alegia. Oso informazio mugatua dago, munduko populazio gehienak analizatu gabe baitaude. Badaude beste datu-base batzuk markatzaileen informazio murritza daukatenak, baina populazio gehiagorenak direnak.
ALFRED
Datu-base honetan, populazio askotako SNP, ALU, mikrosatelite, insertsio,… informazioa agertzen da. Datu-base hauetan populazioekin egiten da lan eta ez indibiduoekin.
YHRD: Y chromosome haplotype reerence database
MITOMAP: Human mitochondrial genome database
STR DNA Internet Database
Zeintzuk markatzaile dauden, non, eta populazioen arteko desberdintasunak
popSTR
Mikrosatelite desberdinak populazioka.
AIIST*R
Populazio asko daude eta hauetan alelo desberdinen maiztasunak eta populazioen bataz bestekoak, ez indibiduo bakoitzaren informazioa.
Allele Frequency Net Database
HLA genearen informazioa daukan datu-basea da. Honekin ikerketa asko egin dira, medikuntzan asko erabiltzen delako.
Beste mota batzutako datu-baseak daude:
W. W. Howells’ Creniometric Data
Kranioen morfologia duen datu basea
Ethnologue
Zenbait herrialdetan ordaindu egin behar da datu-base hau erabiltzeko, baina hilabete bakoitzean 7 saiakera egin daitezke ordaindu gabe. Hizkuntzen datu-basea da. Hemen, hizkuntza desberdinak, sailkapena, non hitz egiten diren kasu batzuetan mapekin.
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